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Evola (http://hinv.jp/evola/)はヒトと他の脊椎動物（霊長類〜魚類）のオルソログと遺伝子ファミリー
情報を提供しているデータベースです。オルソログ（オーソログ、ortholog）とは、共通祖先遺伝子か
ら種分化によって生じた遺伝子です。モデル動物を対象とする創薬や進化学などの研究では、オ
ルソログは遺伝子の種間比較に必要不可欠な情報です。Evola では、全転写産物解析にもとづく
H-InvDB のヒト遺伝子について、(1)ヒトと他生物のゲノムアラインメントを作成し、その上にある遺
伝子をエキソンレベル（スプライシングバリアントレベル）で比較、(2)アミノ酸配列レベルで比較、(3)
遺伝子と種の系統樹を比較(Manual curation)し、オルソログを同定しています。また、ヒト遺伝子間
の相同性にもとづいて遺伝子ファミリー（重複遺伝子）を同定しています。Evola の遺伝子ファミリー
ブラウザでは、遺伝子ファミリーごとにオルソログとパラログ（paralog、重複によって生じた遺伝子）
をヒトと４生物で種間比較することができます。それらの遺伝子の染色体上の分布を一覧できるとと
もに、Google マップのようにスクロールのできる Zoom view で各遺伝子のゲノム領域を調べること
ができます。Evola 6.0（2009 年３月公開）では、ヒトの 22,496 遺伝子について 13 生物とのオルソロ
グ情報に加え、２遺伝子以上からなる 3,257 遺伝子ファミリー情報を提供しています。 
 

 

 
 
 

図．Evola（http://hinv.jp/evola/）の概要 
（Ａ.トップ／検索画面、Ｂ.オルソログ遺伝子画面、Ｃ.遺伝子ファミリー画面） 
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